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AMSS              中国科学院数学与系统科学研究院         2002年7月 4日
数学与系统科学研究院
将与华大基因研究中心开展全面合作

2002年7月2日，研究院常务副院长章祥荪等专家学者与华大基因研究中心执行主任汪建教授、华大基因生物信息室主管王俊博士等，就基因组学和生物信息学的前沿研究与合作事宜进行了热烈的讨论。

基因组学和生物信息学，是一个全方位跨学科的大科学，需要跨学科的人才。事实上，推动国际人类基因组计划发展的几个领袖人物，都是有较强数学背景的生物学家或与数学家、物理学家长期密切合作的交叉学科专家。大规模的生物信息开采，海量的数据处理，迫切需要数学家的加盟，这样才能真正推动基因组学和生物信息学的不断进步和发展。

华大基因研究中心是一个数据产出的单位，日产已达到30Mb，每天可处理3000万对碱基，拥有一个庞大的基因组信息库，有能力并愿意提供原始数据供专家学者进行研究。同时，华大的诸多基因组学项目，如大规模基因组序列的组装和拼接，基因预测，基因组注释等与基因组学相关的工作以及与不同物种间基因组的比较、功能分析等，急需新的算法和相应的高性能计算能力。华大基因研究中心欢迎数学与系统科学研究院对此领域感兴趣的专家学者参与华大的研究工作，华大将为他们提供相应的条件，确认共同感兴趣的目标和方向，争取在3-5年的时间里，完成一些重要物种的基因组学研究任务，走在世界科学的最前沿。

数学与系统科学研究院有许多研究人员对人类基因组及其它生物的基因组十分感兴趣，很多人初步掌握了生物学的相关背景和知识，已经与多位生物学家有过深入的合作。研究院将与华大基因研究中心开展全方位、多个层次上的合作，包括人员交流，相应软件的开发等。将首先通过与理论物理所郑伟谋教授讨论目前急需解决的基因组注释方面的问题，立即展开研究工作。

研究院将与华大基因研究中心共同进一步探索合作项目，组成学科交叉的联合研究小组，进行基因组学的前瞻性和前沿性探索研究，并将双方合作的事项通报中国科学院，争取进一步的支持。
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